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TERMEKEK

m AlleleID® 7.72

Patogének detektdldsdhoz és faj-azonositdshoz lehet TagMan, Molecular Beacon és microarray teszteket
tervezni evvel a szoftverrel.

E Array Designer 4.25

Gyors és hatékony szoftver a microarray tesztekhez vald oligdk tervezéséhez. Automatikusan figyelembe
veszi a BLAST Kkeresési eredményeket. Kiemelked6é funkcidi: ,,Avoid Cross Homology' és ,,Avoid
Template Structure'' a nem Kivanatos masodlagos szerkezetek elkeriilését segitik.

E Beacon Designer™ 7.91

Sikeres SYBR® Green, TaqMan®, HRMA Primerek, MethyLight TaqMan®, LNA™ TaqMan®, molecular
beacon tesztek tervezéséhez nyujt segitséget a szoftver. Mind a standard, mind a NASBA® tesztek,
Scorpions® és FRET tesztek esetében automatikusan figyelembe veszi a BLAST keresési eredményeket.
Kiemelked6 funkcidi: ,,Avoid Cross Homology" és ,,Avoid Template Structure' a nem Kivanatos
masodlagos szerkezetek elkeriilését segitik.

. CellSee 1.00 @l

Széles kort kép analizdld szoftver a sejt-alapi munkakhoz.

! LAMP Designer™ 1.01 @"

A Loop-Mediated Isothermal Amplification (LAMP) kisérletekhez valé primerek tervezéséhez nyujt
segitséget a program.

AT PrimerPlex 2.60

A standard multiplex PCR reakciékhoz, valamint Direct Hybridization (DHA) és Allele Specific Primer
Extension (ASPE) tesztekhez valo tervezd szoftver.
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I. Primer Premier 6.10

Egy PCR Primer tervezo szoftver, mellyel nagy hatékonysagu primereket lehet tervezni a homol6gidk és nem
kivanatos mésodlagos szerkezetek automatikus kizarasdval.

Simlecan® 3.50

e

A szoftver az glikopeptidek MS adatainak kiértékelését végzi el.

SimLipid 2.20 @‘1

Nagy ateresztOképességii lipid azonositd szoftver, mellyel az MS és MS/MS adatokat lehet feldolgozni.

SimVector 4.60

DNS analizal6 és plazmid térkép rajzolé szoftver, mellyel klénozasi kisérleteket is lehet tervezni (Gateway®,
TA és restrikcios klénozas).

TMA Foresight 3.01

2

A szdveti microarray kisérletek mérési eredményeit lehet evvel a szoftverrel statisztikailag kiértékelni.

e Xpression Primer 3.03

Tobb ezer primer tervezésére van lehetdség evvel a szoftverrel egy gombnyomdsra a nagy
ateresztoképességli expresszids klonozasi kisérletekhez.




CellSee

Sejt alapu sziird eljards. Magédban foglalja a gyors és nagy mértékben parhuzamos bioldgiai és
gyogyszerfejlesztési kutatdsokndl haszndlatos képek analizisét. A nagy kihivést a képek nagy
ateresztOképességli analizise jelenti, ahol szdmos paramétert kell kinyerni a sejt kiilsd
hatdsokra adott vdlaszaibdl. A CellSee egy atfogé kép analizdl6 szoftver, amely lehetové teszi
a felhasznal6 szamdra a kvantitativ adatok kinyerését nagy felbontdsi mikroszkopokkal
késziilt felvételetekbdl.

Alkalmas a morfologiai paraméterek kvantitativ kiértékelésére (apoptdzis, sejt differenciécio,
neuron novekedés, sejt proliferacid, stb.). A program daltal haszndlt algoritmus minden sejt
tipus, festési és képalkotasi eljards esetén haszndlhato.

A CellSee szoftver tdmogatja a 8-, 16- és 32-bites képek feldolgozasat is. Szdmos kép
formatumot befogad: TIFF, GIF, JPEG, BMP, PNG és RAW. Ezen kiviil a nagy mennyiség,
egymasra épiild felvételek kiértékelését is tdmogatja (metszetek). Az analizis sordn standard
kép feldolgozasi miiveleteket (kontraszt bedllitds, simitds, élesités, él detektdlds) is el lehet
végezni. A szoftver ezek utdn szamos morfoldgiai paraméter mérésére képes (szog, sejtszam,
hossz, a teljes felvétel vagy kivalasztott képrészlet atlaganak standard deviacidja).

Egyszerre tobb kép-sorozat feldolgozdsa is lehetséges s programmal. Az eredményeket
hazzaf{izi az eredeti képekhez.

A kép megjelenitése sordn lehet0ség van nagyitdsra, kivagasra, skdldzasra, elforgatdsra,
valamint vizszintes és fiiggdleges irdnyd megforditasra is. Ezen feliil kép atfedéskre és kép
egyesitésekre is van mdd.

A kiértékelni kivant teriileteket barmilyen alakzattal ki lehet jelolni (nyilakkal, sokszogekkel,
ellipszissel, vonalakkal és szabad kézzel).

Képes siirlis€ég és vonal grafikonok eldallitdsara. Az eredményeket xls formdban lehet
kimenteni, valamint exportdlni tovabbi feldolgozas céljara.



LAMP Designer

A LAMP Designer szoftver segitségével a Loop-mediated Isothermal Amplification (LAMP)
reakciokhoz lehet primereket tervezni, ahol a cél molekula lehet akar DNS, akar RNS. Ez a
technoldgia az automata ciklusok létrejottén €s a DNS-polimerdz mediélta lanc-
helyettesitésen alapul. A reakci6 sordn 1 kiinduldsi képia DNS-b6l 109 képia késziilhet el 1
Ora alatt. a reverz transzkripcidval csatolt LAMP sordan RNS molekuldk amplifikdldsdra van
lehetOség.

A LAMP reakcidkhoz 4 féle primerre van sziikség (két belsd és két kiilsd), melyek hat
kiilonbozd szekvencidt ismernek fel a célmolekuldban. Ezért kritikus ezen primerek tervezése
a sikeres teszthez.

A LAMP tervezd szoftver automatikusan végrehajtja a BLAST keresést és kisziiri az
adatbéazisban el6forduld jelentds kereszt-homologidkat. A tervezés utan ismét lehetdség van
BLAST keresésre az eredmények leellendrzéséhez és megerdsitéséhez.

A program segitségével a megtervezett primereket ellendrizni lehet multiplex reakcidkra is.
Az eredményiil kapott primereket a szoftver rangsorolja azok kotési stabilitdsa szerint.

Az eredményeket csv vagy Excel formdtumban lehet exportélni.

Lehet6ség van egyszerre tobb projekt menedzselésére is a programmal, igy egy nagyobb
adatbdzis 1étrehozdsara is a célszekevencédkkal és a kapott primerekkel egyiitt.



